Zapis z jednani Slechtitelské komise Svazu chovatelil holstynského skotu CR, z.s.

konaného dne 17.3.2026 na CMSCH a.s., Hradistko

1. Zahajeni a avod

Ing. Ladislav VondraSek pfivital pfitomné a pfedstavil program jednani. Jednani se zG&astnilo
celkem 31 u€astnikd vé. pfednasejicich.

2. Workshop ,,Nové moznosti §lechténi na zdravi“

MVDr. Petr Fleischer, Ph.D. uvedl projekt NAZV QL24010350 (Podpora udrZitelnosti
efektivniho chovu dojeného skotu pomoci genomického Slechténi s vyuZitim mining dat z
modernich technologii), jehoZ cilem je kromé jiného i navrzeni postuptl $lechténi na zdravi telat a
mladého dobytka. Navazuje na predeslé feSené projekty zaméfené na sbér dat o zdravi skotu
prostrednictvim Deniku lé¢eni a jejich $irdi vyuZiti. Podkladem pro sbér a/nebo pfevody
zdravotnich udalosti (,diagn6z") je strukturovany iselnik zdravotnich udélosti - ,,zdravotni klig“
dle ICAR. Vramci $irSiho uvodu poukdzal na zajimavé, na strankach ICARu volné dostupne,
prameny o novych moznostech Slechténi na zakladé dat ze senzor(i a novych technologii (odkaz:
https://www.icar.org/webinar/use-of-sensor-data-for-genetic-improvement/).

Doc. MVDr. Soria Slosarkové, Ph.D. shrnula pofizovani fenotypovych dat pomoci webové
aplikace Denik nemoci a lé€eni a vénovala se jak jejich kvantit&, tak kvalité. Klicem pro uspésny
model Slechténi na zdravi je dlsledny sbér spravné uréenych a hlavné z &iselniku zvolenych
»diagnoz®, pfedevsim pokud se jedné o ¢asté ¢i dokonce pausalné realizované zdravotni udélosti
(preventivni Gkony). V soucasnosti je jedinym plosnym zdrojem dat Denik nemoci a leceni,
pficemZ chovateli je vném umoznéno zadavat jak nemoc, tak i pouhé pfiznaky onemocnéni a
leCebné i preventivni ukony. Aktualné do Deniku pfispiva daty cca 220 chovateld) (1/4 chovatell
dojeného skotu), ztoho 150 chovatel( zaddva data piimo, dalsi moZnosti je pfevod zdravotnich
dat pomoci manualniho importu pomoci csv souboru, cca 50 chovatel( vyuziva automaticky
import zfaremnich systém( (zatim jen pfes MOOML, Farmsoft po poZadani a schvaleni
chovatelem, HERDEplus od Sana v fe$eni). Tento zpGsob sdileni dat by mohl byt v budoucnu tim
nejsnadnéj$im. Stale by méla mit velky vyznam jak snaha o v&tsi (mozné cilengjsi) propagaci a
roz&ifeni Deniku, tak o spravné zadavani dat, mezi chovatele.

Slecht&ni na odolnost proti bronchopneumonii u telat (BP): Seminaf k tomuto tématu probéhl na
podzim na VUZV, k dispozici volné je jak online zéznam, tak plnotextovy sbornik se snimky.
Seminarfi pfedchazely 3 ¢lanky pro chovatele, v&. Cernostrakatych novinek 2/2025. Doslo k
zpracovani zaznami od cca 35 tis. holdtynskych jaloviéek, u nichZ existoval v Deniku zéznam o
vyskytu bronchopneumonie (a dat o vrstevnicich i rodigich). Ta se vyskytovala v souboru vSech
telat evidovanych v Deniku (bez rozdilu plemene a pohlavi) u 11,6 %. Ur€itym komplikujicim (ale
resitelnym) problémem jsou nespravné zadané ,,diagnézy*. Napf. u prajm0 je cca 1/5 zaznam( do
5. dne véku sice zapsano jako prljem, ale ve skuteénosti jde jen o ukon - prevenci
kryptosporidiozy. Néktefi chovatelé zadavali pod diagnézu BP preventivni podani ATB (ve velmi
nizkém véku), ackoliv se nejednalo o onemocnéni a lé&bu. Dalsim problémem je situace, kdy
k online evidenci naopak nedojde viibec, napf. se u mnohych chovatel(i on-line neeviduje klinicka
mastitida, ktera neni lé¢ena. Je tfeba apelovat na chovatele, aby zadavali data adekvatné.

Ing. Ludmila Zavadilovd informovala o moZnostech $lechténi na vy38i odolnost va&i
bronchopneumonii u telat a dosazenych vysledcich. Data byla sbirdna v letech 2017-2024 (od 330
tis. telat). Po jejich analyze bylo zji§téno, Ze vyskyt bronchopneumonie u telat vede k &asn&jsimu
vyfazovani plemenic v dospélosti. Byl ukdzan postup vyuzivajici metodu genomického odhadu a
zdlraznéna néavaznost na metody predikce plemennych hodnot v soucasné dobé vyuZivané u
holstynského skotu v CR. Slechténi na odolnost viidi bronchopneumonii u telat je nejen mozné,



ale tedy i pfinosné. Byci s relativni plemennou hodnotou (RPH) nad 120 vdaném znaku maji
potomky nejen sniZSim online zaevidovaném vyskytem bronchopneumonie, ale i dal$ich
onemocnéni jako jsou metritidy, mastitidy ¢i onemocnéni konéetin.

Diskuse:

- doc. Slosdrkova: Pievod dat z aplikace CRV (Uniform Agri), ktery zaGala CRV od roku 2024
vCR rozsitovat, doDeniku lé&eni neni prozatim  vyfeden, nepracuje
s mezinarodnim/nasim €iselnikem diagndz, ani s Ciselnikem léCiv. Ing. Hruda: Spole¢nost
CRV podnika kroky kumoZnéni pfevodu. Celkové je problém spfenosem dat
z dojirenskych, resp. faremnich softwar(l a ochotou chovatell vést evidenci jinou formou.

Ukol: Pripravit dokument o moZnostech predavani dat do Deniku nemoci a lé&eni - do konce
dubna 2026.

3. Informace o stavu v odhadech plemennych hodnot - vypocet, prezentace,
Upravy

Ing. Jifi Splichal informoval o stavu ve vypoétu PH

Produkce: planuje se pfechod na jednokrokovou metodu pro TDM produkce ssGBLUP, aktualné
probiha doladéni detaild. Test v Interbullu probéhne v kvétnu. Déle bude nutné odhadnout nové
genetické parametry modelu, coZ je ¢asové naroéné.

Exteriér: velkym problémem bylo kolisdnim hodnot u exteriéru, coz se technicky vyfesilo, nicméné
bude tfeba upravit exteriérové znaky, které maji prdmérné hodnoty RPH pfili§ nizké (3itka
hrudniku, hloubka téla, zavésny vaz), feSenim by mohl byt pfechod na bazi bykd. Podle analyz
oddéleni PH mladsi roéniky by&kd, lépe kopiruji aktualni stav PH.

Plodnost: ke stavajicimu modelu je pfidan efekt sexovaného semene, model se zaroven pievede
na moderni zplsob vypo&tu pomoci BLUPF90. Neni dofeSena integrace hodnot z Interbullu pro
plny ssGBLUP. DoSlo k zavedeni nového kédu 37 - pro sou¢asnou synchronizaci fije a inseminaci
sex. semenem.

Porody: problematické hodnoceni obtiZznosti porod( vedlo ke spojeni obtiZznosti porodi 1+2 jako
normalni porod, 3 a 4 obtiZzny porod a k ustaleni vysledk(. Nehlasi se v8ak pohlavi mrtvého telete,
je vhodnée zadavat i tato data. Model se zda byt funkéni, fesi zdsadni problém podhodnoceni bykd
poslednich ro€nikd (od zmény hodnoceni porod(i kolem roku 2018).

Dlouhovékost: aktualné probihd implementace a hodnoty budou zvefejné&ny v &ervnu pro majitele
byk.

Diskuse:

- Ing. Brokes: VIT zasila SNP od svych mladych by¢kd, ktefi jesté nebyli registrovani v CR,
pouzivaji se tato data do vypoctu ?

- Splichal, Vondré$ek: SNP se do vypo&tu zahrnuji v momenté registrace pfipadné pokud
byci figuruji v plvodech, samotny SNP nema pro zpfesnéni vypoétu jednokrokovou metodou
vyznamny pfinos. Vypocet GEPH u dosud neregistrovanych zahrani¢nich by&kl je podminén
poplatkem stejné jako je to béZné v pfipadé vypoctu GEPH &eskych byck(l v zahraniéi.

- J. Fangl upozornil na porovnani vypo¢tu GEPH v ¢ase. Je tfeba takovym chybam zabranit
kontrolou jesté pfed zvefejnénim. Bude feSeno individuélng, pravdépodobné souvisi se zmé&nou
vypoctu produkce/ baze v 04/2025.



4. Informace o projektu Fit Cow

Ing. Vondrasek predal informace ohledné projektu FIT cow. V roce 2026 jiZ bylo genotypovano 125
tis. jalovic 115 chovatelll, 38,5 tis. ukoncenych laktaci. Genomika je potvrzena nasledujicim
fenotypem a je kli¢ovym prvkem pro naslednou selekei ve stadé.

5. Ruzné

a) Ing. Lipovsky predstavil aplikaci iSample, kterd slouZi chovateldm a opravnénym
organizacim k zadavani dat do iGenetiky a objednavku genotypovani jalovic - pfihlaSeni pfes QR
kéd, funguje i offline, odesilé se po pfipojeni k internetu.

ClouDNA - aktualizovany Dashboard a priiméry stada v porovnani s populaci. Pfidano porovnani
dat dle Ctvrtleti narozeni misto mésicl. Vypis homo i heterozygotné bezrohych zvitat.

Diskuse:

- Ing. Vondrdsek: Dotaz na haplotypy HH2 a HCVM - ing. Lipovsky odpovédél, ze
automatizovany export probé&hlv Unoru, nové genotypovanym jsou jiz ¢teny. Zpétny piepocet QTL
probé&hne v dubnu, informace budou nasledné zvefejnény v katalogovych listech. Zobrazeni QTL
pro vypocet TPl bude po uUpravé katalogového listu kompletni. Vondrasek upfesnil, Ze je tfeba
zvefejniti v&. brachyspiny a dominant RED, stanovenych v USA.

- Pfevod kédU QTL znak( z2pismennych na 3pismenné kody vyfeseno, &ekd se na
elektronické POP, aby uZ implementace probéhla vnovém systému. Dokonéeni ePOP bylo
nékolikrat odloZeno.

b) T. Salava informoval o Upravé autentizaCni autority. Jedna se o novy systém pfidéleni
rtznych roli pfistupu do eSkotu a dalSich databazi pro chovatele a opravné&né organizace. Lze
udilet opravnéni nejen na celé chovy, ale i na Uroven stfedisek, a to i v kombinaci nékolika riznych
chovatell. Je mozné zadat i rliznou Urover opravnéni, ¢i viditelnost konkrétnich dat. Roli spravce
pfistupl bude mit nové opravnény chovatel. Pfistup do spravy je na eSkotu pies reporty a systém.
Je vhodné, aby kazdy mél svij vlastni pfistup do eSkotu. V systému bude pfehled vdech aktivnich
pfistupd vE. role a Urovné pristupu. Do budoucna se pfipoji i dalsi externi aplikace.

Diskuse:
Bude moZné zadavani dat do iGenetiky pod jednim pfistupem naraz vice chovateli?

Ing. Lipovsky: iGenetika umoZiuje zadavani dat i pro uZivatele, ktery nevlastni zvifata, tudiz
nebude mozné napojit na opravnéni pro pfistup na rozdil od ClouDNA. Realné by bylo oddé&lit
jalovice od by¢kl a umoZnit napojeni na systém jen u jalovicek.

c¢) Ing. VondraSek: Pro genotypovani by&kl rychle je tfeba dat laboratofi informaci s prosbou
0 urgentni genotypovani, vzorek oddélit od ostatnich a vyrazné oznagit, napt. ,,BYCEK -
URGENTNI*.

d) Ing. Vondrasek: od ledna 2026 pfidany dva nové znaky pro hodnoceni exteriéru: postoj
pfednich konéetin a balance vemene

e) Ing. Novotny: Bylo by moZné zvefejiiovat a umoznit stazeni viech POP byk( na néjaké
platform& CMSCH nebo Svazu ?
Vondrasek: zvefejnéni asi nejlépe na prohlizeci bykd eSkotu, ktery je vefejné pfistupny na
rozdil od holdtynského analyzatoru. Ing. Slejtr doporugil zazadat OO a schvalit zvefejnéni
POP u byckl. Ing. Vobecka navrhla uspofddat schlzku a probrat podrobnosti vé.
zvefejnéni PH.



f) Ing. Novotny vznesl dotaz ohledné evidence inseminaci holStynskych krav byky masnych
plemen. Ing. Splichal odpovédél, Ze se informace eviduje, je potfeba domluvit zplisob
prezentace. Déle vznesl Ing. Novotny dotaz na rezistenci v(¢i tepelnému stresu, resp. Ze
bude zdjem o detekci slickgenu. Ing. Lipovsky uvedl, Ze ani nanovém Cipu bohuZel detekce
tohoto genu neni.

Zapsala:

Dne 20.3.2026 Ing. Sofia Jelinkové

Schvalil:

ing. Ladislav Vondrasek



