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Uvob

Vroce 2019 jsme se zabyvali vyzkumem odhadu plemennych hodnot pro odolnost viici klinické
mastitidé a jejiho moZného vyuziti ve Slechténi u dojeného skotu. Jako hlavni zdroj udaji o
nemocech jsme pouzivali aplikaci Denik nemoci a 1éCeni, dale jen ,,Denik”, pro sbér a uchovavani
udaji o nemocech skotu vcetné ukontl a oSetfeni, pouzitych 1éCiv a jejich spotieby spusténou
vroce 2018. V soucasné dobé slouzi tato aplikace kromé jiného jako zdroj informaci o vyskytu
klinické mastitidy a dalSimu vyuziti téchto informaci pro odhad genomickych plemennych
hodnot na odolnost vici klinické mastitidé. Vzhledem k tomu, Ze jsme teprve na pocatku sbéru
udaji o nemocech, potyka se cely postup zejména s nedokonalostmi databaze, které ovsem
odstrani jen doba sbéru a pocet zapojenych chovateld.

CIL
Cilem této vyzkumné prace bylo otestovat moznosti, které poskytuje soucasnd databaze
zdravotnich znakt pro odhad genomické plemenné hodnoty na odolnost viici klinické mastitidé.



MATERIAL A METODIKA

POUZITE SOUBORY

Béhem roku jsme provedli sadu na sebe navazujicich odhadt plemennych hodnot pro klinickou
mastitidu: birezen, kvéten, srpen, fjen. Tyto odhady se lisily predev$im poctem pouzitych tidajt
o fenotypech a dale poc¢tem genotypovanych jedincti pouzitych pti vypoctu. Zakladni informace
o souborech jsou uvedeny v Tab. 1. Béhem roku byla postupné rozsifovana datova zakladna o
informace o klinickych mastitidach. Podstatnym krokem bylo zatazeni informaci o vyskytu
klinické mastitidy od 1. 7. 2016 a do 30. 6. 2017. Tato data byla doplnéna jen pro stada, ktera
pravidelné zadavala udaje o Kklinickych mastitidach. VSechny soubory obsahujici data z tohoto
obdobi jsou oznaceny +. V zari byla také doplnéna informace z obdobi zavadéciho obdobi Deniku
tj.od 1.7.2017 ado 31.7.2018.

Z hlediska databaze je postatné, Ze dochazi ke zpétnému doplnovani tdaji chovateli. Proto je
potfeba nacitat data zcelého obdobi pouzivani databaze, aby se tato zpétné zadana data
podchytila. Mirné se meéni i sloZeni databaze ohledné vyctu zapojenych chovatelii v mésicich
naopak jini se zapojuji. Z toho dliivodu se sestavuje datovy soubor vZdy znovu, se zapojeni udaju
z minulého souboru a dopliuji se jen nové udaje a to tak, aby se do souboru nedostaly mésice
sledovani ze stad, u nichz chovatel v daném mésici neposkytl idaje o vyskytu klinické mastitidy.

Tab. 1
Pocty pozorovani (pocet krav s uzitkovosti, pocet laktaci, pocet otcii krav s uzitkovosti, pocet
jedinct v rodokmenu, pocet stad)

Pocet
Soubor Kravy s Laktace Otci krav s Rodokmen Stada
uzitkovosti uzitkovosti
Biezen 13926 13926 1083 54721 37
Kvéten 18 633 22179 1212 63967 48
Kvéten + 29505 49 044 1755 88 206 48
Srpen 24 064 30 457 1352 90 028 47
Srpen + 36916 61930 1777 128 782 48
Rijen + 41769 74 491 1866 119 690 53

+ Uudaje o vyskytu klinické mastitidy od 1. 7. 2016 a do 30. 6. 2017

HODNOCENY ZNAK

Klinickd mastitida - je popséana jako zanét mlééné 71azy s viditelnymi zménami sekretu (vlocky,
vodnaty sekret), s pripadnymi klinickymi pfiznaky zanétu na vemeni (zarudnuti, bolestivost,
zvétSeni a zvySena teplota postiZeni ctvrti) nebo az celkovymi klinickymi priznaky u dojnice
(horecka, nechutenstvi). Na zakladé stupné postizeni jsou klinické mastitidy ¢lenény na lehké
(pouze zmény mléka), stiredné tézké (zretelné priznaky zanétu i na vemeni) a tézké (silny zanét
mlécné zlazy s celkovymi klinickymi priznaky). Klinicka mastitida se v pribéhu laktace mize
nékolikrat opakovat, proto je diilezité definovat, co je jeden piipad, a jak dlouho trva. Aktualné je
klinicky zanét v kazdé Ctvrti povazovan za samostatny piipad, proto je pii zadavani nutné




oznacit i postizenou ctvrt. Za dalsi pripad se dale povazuje postizeni téze Ctvrti, pokud od
posledniho zdznamu klinické mastitidy ve stejné Ctvrti uplynulo alespon 14 dnt. Podrobné;jsi
popis diagnostiky a déleni mastitid v Deniku podali v Nasem chovu Fleischer a kol. (2018).

Graf 1 SloZeni vstupnich udajl o diagnozach spojenych s klinickou mastitidou
zadanych do databaze od 1. 7. 2017 do 30. 9. 2019
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Klinickd mastitida je nejcastéjsi nemoci vemene a zpravidla nejcastéji hlaSenou nemoci viibec.
Jeji vyskyt kolisa v zavislosti na oblasti, plemeni, poradi a fazi laktace vrozpéti 1,7-54,6 %
postizenych laktaci se stifedni hodnotou (medianem) vyskytu 14,4 % (Kelton a kol., 1998).
V noveéjsi studii uvedli Martin a kol. (2018) rozsah 10-26 %. Vyskyt klinické mastitidy se uvadi v
Ceské populaci dojnic mezi 19-22 % postiZenych laktaci.

V jednotlivych souborech nasich analyz se lakta¢ni incidence ménila. Po doplnéni souboru o data
z Casti rokl 2016 a 2017 doslo ke zvySeni lakta¢ni incidence jak je vidno z grafu 2, kde jsou
uvedeny lakta¢ni incidence (LIR). MiiZeme piedpokladat, Ze vzhledem knardstu udaji a
predevsim k podchyceni vice celych laktaci je tento odhad blizsi vyskytu vcelé populaci
holstynského skotu. Presto je nutné si uvédomit, Ze neni podchycena cela populace a také neni

jednotny pristup k zaznamenavani vyskytu diagnozy klinické mastitidy ve vSech stadech.

Jak je ziejmé z grafu 3, vyskyt klinické mastitidy podle stad, vyjadieny jako lakta¢ni incidence,
se vyrazné liSil mezi stady. Je ziejmé, Ze hodnota LIR nezavisi na velikosti stad, poctu
podchycenych laktaci, ale je zjevné dana i managementem chovu. Dané hodnoty jsou souhrnem
pires mésice, kdy o stadu byl zaznamenavan vyskyt nemoci, klinické mastitidy.



Graf 2 Vyskyt klinické mastitidy za laktaci v %
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Graf 3: Vyskyt klinické mastitidy podle stad - Fijen +
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METODA ODHADU GENETICKYCH PARAMETRU A PLEMENNYCH HODNOT

Metoda pouZitd pro vlastni odhad byla jednoznakovy linearni animal model s pevnymi efekty
stada, roku, obdobi oteleni a poradi laktace vCetné véku pri oteleni a nahodnych efektd jedince a
trvalého prostredi jedince. Pro odhad genomickych hodnot byla pouZzita metoda jednokrokového
odhadu (ssGBLUP), ktera zahrnuje veskeré informace: vyskyt nemoci, informace o pevnych i
ndhodnych efektech, ptibuznost rodokmenovou i genomickou.

Definice klinické mastitidy jako znaku zdravi pro odhad plemenné hodnoty byla déana
vyskytem nemoci za laktaci. Vyskyt odpovidacich diagnéz byl hodnocen do 305. dne laktace.
Vysledna zavisla proménna byla 0 pro zdravé zvite a 1 pro zvire, u néhoz se alespon jednou za
dané obdobi vyskytla konkrétni diagnéza. Pro odhad plemenné hodnoty vychazime z prvniho
vyskytu klinické mastitidy u kazdého nového onemocnéni v dané laktaci u dojnice.
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PEVNE EFEKTY MODELOVE ROVNICE

STADO slouzi pro vytvofeni skupin vrstevnic, popisuje specifické prostiedi, ve kterém dojnice
prokazuji svoji nachylnost k nemocem. Vytvari se podle jmenovky chovu. Mezi stady zjiStujeme
vyznamné rozdily ve vyskytu nemoci. Dals$im podstatnym diivodem pro zaiazeni stad jsou vedle
rozdilli v ustdjeni a velkosti stad i rozdily v managementu stada. I kdyz u klinickych mastitid
predpokladame, Ze se vyznamné neliSi zaznamenavani vyskytu této diagnozy a stejné i pristupy
kléceni krav nemocnych Kklinickou mastitidou, presto zavisi velmi pocet nalezenych a
nahlasenych nemoci u dojnic na piistupu chovatele. Pro zpresnéni odhadu plemennych hodnot
pro nemoci by bylo vhodné rozdily mezi stady snizit a sjednotit chovatele v pristupu
zaznamenavani diagnoz a vyhledavani nemocnych zvirat.

PORADI LAKTACE 1. a7 4. laktace jsou samostatné a poradi laktace od 5. vietné a vyse tvoti
jednu skupinu. V soucasné dobé po jednom roce sledovani nebylo dosaZeno optimalniho stavu,
kdy by u vSech krav byl sledovan vyskyt nemoci od prvni k nasledujicim laktacim. Nékteré kravy
tak prispivaji informacemi jen o pozdéjSich laktacich. Dal$i nedokonalost Uidajt je v tom, Ze
nékteré laktace nejsou sledovany od pocatku. Tyto nedostatky dosavadni databaze budou

pirekonany az po delsi dobé sbéru tidajti o nemocech dojnic.

ROK A MESIC OTELENI je vztazen k sez6nnim vliviim na zdravi dojnice. Pro soubor fjen + byly
podchyceny laktace pocinajici otelenim od cervence roku 2015 az do zari roku 2019.

Podle grafu 4 je zfejmé, Ze v poloviné roku 2017 doslo ke zméné zplisobu sbéru udaji. Od
tohoto data zacina opét stoupat laktacni incidence klinické mastitidy a je ziejmé, Ze vzhledem
k zachyceni jen Casti stdd a zméné zpilsobu zaznamenavani diagnoz doslo k ovlivnéni i laktacni
incidence, zejména u krav otelenych od poloviny roku 2017. U ¢asti téchto laktaci byla sledovana
jen cast, a to vytvari dojem nizSiho vyskytu klinické mastitidy. Stejny jev je moZzno sledovat u
laktaci zahajenych v roce 2019.



Graf 4 : Vyskyt klinické mastitidy dle roku a mésice oteleni, Fijen +
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NAHODNE EFEKTY MODELOVE ROVNICE

TRVALY EFEKT PROSTREDI KRAVY zohlediiuje to, Ze dojnice byla sledovana na vice laktacich.
Vzhledem k tomu, Ze databaze Deniku nemoci, co se sbéru udajti o diagnézach tyka, ma pocatek
vsrpnu 2018, je sledovani vice nez jedné laktace na kravu omezeno. Jak je je ziejmé z Tab.2
doplnéni souborid o predchazejici idaje zlet 2016 a 2017 soubory podstatné rozsitilo. Je tak

mozné zohlednit opakujici se vyskyt nemoci u jedné dojnice.

Tab. 2. Pocty laktaci podle poradi laktace v jednotlivych souborech

Soubory
poradi laktace | fijen + srpen + srpen kvéten biezen
1 19376 19448 17672 15087 12813
2 13940 11129 6391 3546 2368
3 6621 5135 1 0 0
4 1788 1201 0 0 0
5 44 3 0 0 0




ADITIVNE GENETICKY EFEKT JEDINCE, ktery je odhadem plemenné hodnoty jedince a je
spojen s rodokmenem. V pripadé genomické plemenné hodnoty je k rodokmenu ptipojena i
genomicka informace. Rodokmen je tvoren na zakladé 5 generaci predkl. Genotypovana zvirata
jsou prifazena do rodokmenu vybérem podle piibuznosti. Soubory pro odhad plemennych
hodnot znakd zdravi jsou pomérné malé a zarazeni vSech genotypovanych zvirat tj. i téch jen
vzdalené ptibuznych Ci nepribuznych, vypocet zatéZuje a nepiinasi zadné zlepseni. V Tab. 3 jsou
uvedeny pocty genotypovanych jedinci pouzitych pri odhadu. Od srpna jsou zarazovany i
jalovice, dcery bez uZitkovosti.

Tab. 3 Pocty genotypovanych jedinct

Soubory

Znak Brezen Kvéten Kvéten + Srpen Srpen + | Rijen +

Celkem

genotypovanych 4268 2673 2452 6 468 6 675 8 641
zvirat

Pocty
genotypovanych 2371 2259 2039 2 647 2631 2706
byki

Pocty
genotypovanych
byki, otcti krav
s uZitkovosti

822 889 1447 991 1281 1866

Pocty
genotypovanych 1897 414 413 3952 4044 5093
krav a jalovic

Pocty
genotypovanych
krav s
uzitkovosti

389 274 24 677 673 1182

Plemeno Vypocet se provadi pouze u holStynského plemene. Pouziji se informace jen o
zviratech, které maji 75 % a vyssi podil holstynského plemene. H100 tvoii 96 % hodnocenych
dojnic.




VYSLEDKY

KOEFICIENTY DEDIVOSTI

Koeficienty dédivosti byly nizké, obvykle do 5%, viz Tab 4. Pfesto jsou to hodnoty, které
odpovidaji hodnotam obvykle uvadénym.

Tab. 4 Odhady rozptyli a koeficientu dédivosti pro klinickou mastitidu pro soubory

Brezen Kvéten Kvéten + Srpen Srpen + Rijen +
Aditivni rozptyl 0,0038 0,0033 0,0051 0,0018 0,0038 0,0052
Rozptyl trvalého 0,0024 |0,0055 0,0025 |0,0055  |0,0040
prostiedi
Rezidualni rozptyl 0,1166 0,1088 0,1339 0,1012 0,1331 0,1282
Celkem 0,1203 0,1145 0,1444 0,1056 0,1423 0,1374
Koeficient dédivosti 3,12% 2,85% 3,51% 1,74% 2,64% 3,77%

+Zdroj dat: Denik + predchozi sbér udajt z let 2016 a 2017

Dalsi krokem bylo otestovat slozeni modelové rovnice. Pro dal$f vyzkum bude tfeba vyhodnotit
pouZiti ndhodného efektu roku a stada oteleni viz Tab 5. Za G¢elem dosaZeni lepSiho podchyceni
rozptyli a efektii prostiredi budeme predevsim kombinovat dosavadni efekty, abychom dosahli
zvySeni presnosti odhadu.

V Tab. 5 doslo knavySeni rozptylu trvalého prostieni a snizeni aditivniho a residualniho
rozptylu, kdyz byl vytvoren spojeny efekt stada a roku oteleni a samostatny efekt obdobi oteleni
misto ptivodniho samostatného efektu stada a spojeného efektu rok a mésice oteleni. Pokud byl
efekt stada a roku nahodny, zménil se nepatrné jen rozptyl trvalého prostredi a rezidualni
rozptyl. Vlivem dalSiho ndhodného efektu a jeho rozptylu se zvysila celkova hodnota rozptylu a
tudiZ se sniZzila heritability znaku.
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Tab 5. Odhady rozptylt a koeficientu dédivosti pro znaky klinickou mastitidu, riizné modely,
fijen +

I I1 I11 1\%
Aditivni rozptyl 0,0052 0,0051 0,0040 0,0040
Rozptyl stada a roku 0,0106
Rozptyl trvalého prostredi 0,0040 0,0039 0,0062 0,0064
Rezidualni rozptyl 0,1282 0,1281 0,1219 0,1211
Celkem 0,1374 0,1372 0,1321 0,1420
Koeficient dédivosti 3,77% 3,73% 3,01% 2,80%

+Zdroj dat: Denik + piredchozi sbér udajti z let 2016 a 2017

I modelova rovnice
Pevné efekty: Poradi laktace, stado, rok a mésic oteleni
Nahodné efekty: Trvalé prostiedi jedince, aditivni efekt jedince, reziduum

Il modelova rovnice
Pevné efekty: Poradi laktace*trida véku pfi oteleni, stado, rok a mésic oteleni
Nahodné efekty: Trvalé prostiredi jedince, aditivni efekt jedince, reziduum

[II modelova rovnice

Pevné efekty: Poradi laktace, Stado x rok oteleni, obdobi oteleni

Nahodné efekty:

Staddo x rok teleni, trvalé prostredi jedince, aditivni efekt jedince, reziduum

IV modelova rovnice

Pevné efekty: Poradi laktace, obdobi oteleni

Nahodné efekty:

Stado x rok teleni, trvalé prostredi jedince, aditivni efekt jedince, reziduum

ODHADNUTE GENOMICKE PLEMENNE HODNOTY A JEJICH SPOLEHLIVOSTI

Hodnoty relativnich genomickych plemennych hodnot a jejich spolehlivosti pro genotypované
byky i kravy a pro kravy s uzitkovosti jsou uvedeny v Tab. 6. Odpovidajici pocty jsou uvedeny
v Tab. 1 a 3. Primérné hodnoty relativnich genomickych plemennych hodnot genotypovanych
zvirat, byka i krav, pripadné krav s uzitkovosti, nedosahovaly v priiméru 100%, tj. primér vSech
byki za rok 2010, ke kterym se vztahuje relativni plemenna hodnota pro kazdou z hodnocenych
vlastnosti. Porovname-li jednotlivé vypocty, je ziejmé, Ze se liSi ve spolehlivostech plemennych
hodnot, viz Tab. 6., ale nepozorujeme narlst priméru umeérny zvétSovani datovych ci
rodokmenovych soubort.

Genomické plemenné hodnoty pro klinickou mastitidu a jejich spolehlivosti pro genotypované
otce s minimalnim poc¢tem 10 dcer v datovém souboru jsou uvedeny v Tab. 7. Genomické
plemenné hodnoty jsou blizké 100 a jejich spolehlivosti rostou od breznového k srpnovému
vypoctu +, s poklesem pro kvétnovy a srpnovy vypocet bez tdaji z roku 2016 a 2017.

Dale jsou uvedeny v Tab. 8 hodnoty korelaci mezi plemennymi hodnotami pro klinickou
mastitidu a pro jejich spolehlivosti pro vybrané genotypované otce. Je zirejmé, Ze zejména mezi
spolehlivostmi z riznych vypocti jsou vysoké korelace, hodnoty genomickych plemennych
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hodnot jiz tak dalece korelovany nejsou, predevsim mezi vzdalenéjSimi vypocty. Zménu odhadu
genomické plemenné hodnoty muZeme pri¢ist zejména nariistu fenotypovych informaci,
Odhady plemennych hodnot tspésné rozlisily genotypované byky, jak je zfejmé i podle fenotypu
jejich potomstva viz Tab. 9. Dcery bykid s vysokymi GRPH vykazovaly mensi vyskyt klinické
mastitidy, naopak dcery bykt s nizkymi GRPH mély vysoky vyskyt klinické mastitidy.

Tab. 6 Priimérné hodnoty relativnich genomickych plemennych hodnot (GRPH) a jejich

spolehlivosti , minimum a maximum v zavorce

Vypoclty
Znak Biezen Kvéten Srpen Srpen + Rijen +
Genotypovani | 99,36 97,45 94,78 96,09 97,47
byci - GRPH (43-156) (29-150) (37-155) (41-142) (41-156)
Genotypovani | 19,97 14,29 7,53 20,71 22,63
byci - (5-70) (5-73) (5-66) (5-86) (0-87)
spolehlivost
Genotypované | 93,51 98,21 95,7 94,07 96,8
kravy - GRPH | (25-146) (46-127) (59-132) (-9-163) (58-136)
Genotypované | 23,48 13,76 6,52 17 15
kravy - (4-44) (0-36) (0-24) (0-48) (2-43)
spolehlivost
Kravy s 96,77 97,61 94,99 96,6 97,7
uzitkovosti - (-45 - 146) (47-136) (43-168) (-10 - 141) (47-144)
GRPH
Kravy s 24,60 15,87 10,54 20,73 22.7
uZzitkovosti- (0-37) (0-28) (0-24) (0-41) (0-43)
spolehlivost

* Zdroj dat: Denik + predchozi sbér udajt z let 2016 a 2017

Tab. 7 Genomické relativni plemenné hodnoty pro klinickou mastitidu a jejich spolehlivosti pro
genotypované otce s minimalnim poctem 10 dcer v datovém souboru

Vypocet Pocet Pramér SD Minimum | Maximum
Spolehlivost genomickych plemennych hodnot (%)

biezen 499 33,93 10,536 10,11 70,75
kvéten 498 29,62 12,847 3,77 73,26
srpen 504 22,61 11,856 0,50 66,59
srpen+ 508 45,54 14,978 9,29 86,50
Genomické relativni plemenné hodnoty (%)

birezen 500 99,32 15,666 43,45 156,05
kvéten 500 99,22 15,811 29,78 150,54
srpen 507 97,28 15,660 37,04 155,63
srpen+ 509 97,64 15,504 41,83 142,27

12




Tab. 8 Korelace mezi plemennymi hodnotami pro klinickou mastitidu (pod diagonalou) a pro
jejich spolehlivosti (nad diagonalou) pro genotypované otce s minimalnim poctem 10 dcer
v datovém souboru

vypocet brezen kvéten srpen srpen +
Brezen 0,95 0,95 0,80
(hodnota, pocet) 495 497 499
kvéten 0,71 0,97 0,86
(hodnota, pocet) 497 497 498
srpen 0,71 0,84 0,87
(hodnota, pocet) 500 500 504
srpen + 0,43 0,53 0,61

(hodnota, pocet) 500 498 504

Tab. 9 Vyskyt nemoci u krav pro skupiny 10% nejlepSich bykt podle genomické plemenné
hodnoty (GRPH) a 10% nejhorsich bykd, otct krav s informaci o zdravi a nemoci (pocet
diagnoz/pocet krav s diagnozou/primeér na kravu), soubor kvéten

Pocet diagndz Klinicka mastitida
10 % nejlepsich otcti dle GEPH 723/415/1,74

10 % nejhorsich 1920/894/2,24
otcti dle GEPH

VZTAHY MEZI VYSKYTEM KLINICKE MASTITIDY A EXTERIEROVYMI ZNAKY

Na zakladé souboru 13 775 krav holStynského plemene, o nichz byly informace o exteriéru a
vyskytu klinické mastitidy v 33 809 laktacich, jsme provedli analyzu genetickych vztahl mezi
témito znaky, Vyhodnoceny byly znaky vyskyt klinické mastitidy jako pocet ptipadl za prvnich
30dnt laktace a za celou laktaci (305 dni) a linearniho popisu. Prvotni analyza fenotypovych
korelaci ukazala predevsim znaky linedrniho popisu vemene jako je hloubka vemene, predni
upnuti vemene, vySka zadniho upnuti vemene, $ifka zadniho upnuti vemene, zavésny vaz,
souhrnnou charakteristiku vemeno a kondici. Byl vytvoren rodokmenovy soubor, ktery
zahrnoval 30 704 jedinct, Vlastni analyza byla provedena viceznakovym linearnim modelem,
ktery zahrnoval pro znaky vyskytu klinické mastitida pevné efekty stada, kombinovany efekt
roku a mésice oteleni, poradi laktace a ndhodny efekt jedince a trvalého prostiedi kravy, Pro
exteriérové znaky se jednalo o pevny efekt stida a dne hodnoceni, klasifikatora, pevné
kvadratické regrese na dny laktace pri hodnoceni a na vék pri oteleni, Nadhodnym efektem byl
efekt jedince.

Jak je ziejmé z Tab. 10 - 13, pocty pripadi klinické mastitidy za 30 i za 305 dna laktace jsou
geneticky zaporné korelovany jak s celkovym hodnocenim vemene (-0,30, -0,39), tak s kondici
(- 0,23, -0,21), Znamena to, Ze horsi hodnoceni vemene se poji s vy$§im genetickym zaloZenim
pro vyskyt klinické mastitidy, coz ospravedliuje pouziti celkového hodnoceni vemene jako znak
pouzitelny pro Slechténi na zvySeni odolnosti vii¢i mastitidam. Stejné tak to plati pro kondici,
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kdy vyssi hodnoceni tj., lepsi kondice kravy, je spojena s genetickym predpokladem pro nizsi
vyskyt klinickych mastitid. Dalsi silnéjsi genetické korelace byly nalezeny pro hloubku vemene,
predni upnuti vemene, Sifrku zadniho upnuti vemene a zavésny vaz. Pro vlastni vyuziti téchto
exteriérovych znakl to znamena, Ze jako pomocny ukazatel pro nepiimé slechténi na snizeni
vyskytu klinické mastitidy je tfeba vybirat jedince s plemennou hodnotou pro méné hluboké
vemeno, vyrazny zaveésny vaz, pevné upnuté vemeno a Siroké vemeno.

Tab. 10 Genetické korelace pro pocet pripadi klinické mastitidy za 30 dnti laktace

s exteriérovymi znaky vemene

Hloubka Piedni Vyska Sitk | Zavésny | Vemeno,
vemene upnuti Zadniho vaz souhrnna
vemene upnuti vem charakte-
vemene ene ristika
Ptedni upnuti 0,75
vemene
Vyska zadniho 0,39 0,46
upnuti vemene
Sirka zadniho upnuti -0,09 0,09 0,62
vemene
Zavésny vaz 0,36 0,24 0,29 0,06
Vemeno, souhrnna 0,80 0,83 0,69 0,34 0,55
charakteristika
Pocet pripadi -0,35 -0,24 0,02 0,25 -0,24 -0,30
klinické mastitidy
za 30 dnii laktace

Tab. 11 Genetické korelace pocet piipadi klinické mastitidy za 30 dni laktace s exteriérovymi
znaky vemene vcetné kondice

Hloubka Predni Vyska Sitka | Zavésny | Kondi
vemene upnuti zadniho veme | vaz ce
vemene upnut{ ne
vemene
Pfedni upnuti vemene 0,75
Vyska zadniho upnuti 0,38 0,46
vemene
Sirka zadniho upnuti -0,08 0,10 0,65
vemene
Zavésny vaz 0,36 0,25 0,27 0,09
Kondice -0,09 0,17 -0,41 -0,37 | -0,04
Pocet pripada klinické -0,35 -0,23 0,02 0,24 -0,25 -0,23
mastitidy
za 30 dnti laktace
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Tab. 12 Genetické korelace pocet pripadi klinické mastitidy za 305 dnii laktace s exteriérovymi
znaky vemene vCetné kondice

Hloubka | Predni Vyska Sika Zavésny | Kondic
vemene upnuti zadniho | zadniho | vaz e
vemene | upnuti upnuti
vemene | vemene
Pfedni upnuti vemene 0,80
Vyska zadniho upnuti 0,44 0,49
vemene
Sirka zadniho upnuti -0,06 0,11 0,67
vemene
Zavésny vaz 0,41 0,28 0,32 0,10
Kondice -0,04 0,24 -0,36 -0,35 -0,03
Pocet pripadi klinické -0,30 -0,24 0,05 0,32 -0,12 -0,21
mastitidy
za 305 dnii laktace

Tab. 13 Genetické korelace pocet pripadi klinické mastitidy za 305 dnt laktace s exteriérovymi

znaky vemene
Hloubka | Predni Vyska Sirka Zavésn | Vemeno,
vemene | upnuti zadniho | zadniho | yvaz souhrnna

vemene | upnuti upnuti charakteris
vemene | vemene tika

Hloubka vemene

Piedni upnuti vemene 0,80

Vyska zadniho upnuti 0,44 0,49

vemene

Sitka zadniho upnuti -0,06 0,11 0,65

vemene

Zavésny vaz 0,41 0,27 0,32 0,07

Vemeno, , souhrnna 0,86 0,85 0,71 0,32 0,57

charakteristika

Pocet pripada klinické

mastitidy -0,41 -0,34 -0,05 0,26 -0,31 -0,39

za 305 dnti laktace
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ZAVER
Zavérem chceme zdUraznit, Ze pres nizké spolehlivosti odhadi genomickych plemennych

hodnot pro klinické mastitidy uvedené vysledky ukazuji, Ze v CR jsou poloZena zaklady $lechténi
pro odolnost dojeného skotu viici klinické mastitidé.

V roce 2020 se chceme dale soustredit na dalsi zdokonaleni modelu zménou modelové rovnice a
vyuzitim viceznakového odhadu.
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